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Wstep do bioinformatyki

Karta opisu przedmiotu

Informacje podstawowe

Kierunek studiow Cykl dydaktyczny

biologia 2023/24

Specjalnos¢ Kod przedmiotu

- BBTBS D.110K.63076924edb0d.23

Jednostka organizacyjna Jezyki wyktadowe

Wydziat Biologii i Biotechnologii Polski

Poziom studiow Obligatoryjnos¢

studia pierwszego stopnia (licencjat) Przedmioty do wyboru

Forma studiéw Blok zajeciowy

studia stacjonarne Przedmioty kierunkowe

Profil studiow Dyscypliny

ogdlnoakademicki Nauki biologiczne

Koordynator Matgorzata Dudkiewicz

Prowadzacy Matgorzata Dudkiewicz
Okres Forma zaliczenia Liczba
Semestr 5 Zaliczenie na ocene punktéw ECTS

3
Forma prowadzenia i godziny zajec
Wykfad: 15
Cwiczenia laboratoryjne: 30

Cele ksztatcenia dla przedmiotu

Kod Cel

Celem tego przedmiotu jest nauczenie korzystania z nowoczesnych narzedzi wyszukiwania i analizy informacji
biologicznych: 1. Budowa baz danych sekwencyjnych, konstrukcja kwerend, formaty plikéw; 2. Analiza

Cl sekwencji biologicznych, narzedzia do poréwnywania i dopasowywania sekwencji oraz sekwencyjnego
przeszukiwania baz danych (BLAST, modyfikacje BLASTA); 3. Statystyka dopasowania lokalnego, odlegte
homologie; 4. Analiza filogenetyczna.
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Wymagania wstepne

Wiedz i umiejetnosci przedmiotu zastosowanie komputeréw/technologie informacyjne, podstawowa znajomos¢ biologii

molekularnej, chemii organicznej oraz genetyki. Podstawowa znajomos¢ matematyki i statystyki.

Kod

Efekty uczenia sie dla przedmiotu

Efekty w zakresie

Wiedzy - Student zna i rozumie:

wil

W2

najczesciej stosowane metody bioinformatyczne.

podstawy dziatania popularnych algorytméw majacych
zastosowanie w analizach bioinformatycznych.

Umiejetnosci - Student potrafi:

ul

u2

u3

postugiwac sie programami do wizualizacji i analiz
sekwencji nukleotydowych i aminokwasowych.

postugiwac sie programami do tworzenia dopasowan
sekwencji i analiz filogenetycznych.

sprawnie postugiwac sie bazami literaturowymi,
sekwencyjnymi i mapami genoméw, przeszukuje bazy,
konstruuje precyzyjne zapytania.

Kompetencji spotecznych - Student jest gotéw do:

K1

Lp.

wyboru odpowiednich narzedzi bioinformatycznych
do realizacji zadania, analizy otrzymanych wynikéw
i ich interpretacji.

Kierunkowe efekty
uczenia sie

B_K1_WO01, B_K1_WO02,
B_K1_W03

B_K1_WO03, B_K1 W04,
B_K1_W06

B_K1_U01, B_K1_U02,
B_K1_U04, B_K1_UO0S,
B_K1_U07

B_K1_KO01, B_K1_K04

Tresci programowe

Tresci programowe

1. Budowa baz danych sekwencyjnych, konstrukcja
kwerend, formaty plikéw.

2. Analizy sekwencji biologicznych, narzedzia do
poréwnywania i dopasowywania sekwencji oraz
sekwencyjnego przeszukiwania baz danych (BLAST,
modyfikacje BLASTA).

3. Statystyka dopasowania lokalnego, odlegte
homologie.

Efekty uczenia sie dla
przedmiotu

W1, U3, K1

W1, Wz, Ul, U2, U3, K1

W1, W2, U2, K1

Metody weryfikacji

Raport, Test (pisemny
lub komputerowy),
Ocena aktywnosci
podczas zajed

Raport, Test (pisemny
lub komputerowy),
Ocena aktywnosci
podczas zajed

Raport, Test (pisemny
lub komputerowy),
Ocena aktywnosci
podczas zajed

Raport, Test (pisemny
lub komputerowy),
Ocena aktywnosci
podczas zajed

Raport, Test (pisemny
lub komputerowy),
Ocena aktywnosci
podczas zajed

Raport, Test (pisemny
lub komputerowy),
Ocena aktywnosci
podczas zajed

Formy prowadzenia
zajec

Wyktad, Cwiczenia
laboratoryjne

Wyktad, Cwiczenia
laboratoryjne

Wyktad, Cwiczenia
laboratoryjne
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4. 4. Analiza filogenetyczna. W1, W2, U1, U2, K1

Informacje dodatkowe

Forma zajec Metody prowadzenia zajec

Wyktad Wyktad konwersatoryjny, Dyskusja, Prezentacja

Wyktad, Cwiczenia
laboratoryjne

Dyskusja, Rozwigzywanie zadan, Metoda projektu, Analiza i interpretacja tekstéw Zrédtowych,

Cwiczenia laboratoryjne | Wnioskowanie, Praca zespotowa, Praca indywidualna, Laboratorium (eksperyment),

doswiadczenie, nauka przez eksperyment

Forma zajec Metoda weryfikacji Udziat
Wyktad Test (pisemny lub komputerowy) 50.00%
Cwiczenia laboratoryjne | Test (pisemny lub komputerowy) 30.00%
Cwiczenia laboratoryjne | Raport 10.00%
Cwiczenia laboratoryjne | Ocena aktywnoéci podczas zaje¢ 10.00%
Forma zajec Warunki zaliczenia przedmiotu
Wyktad Zaliczenie kolokwium teoretycznego (min. 51%).

Cwiczenia laboratoryjne | ; =
cwiczen.

Literatura
Obowiazkowa

1. Bioinformatyka. Podrecznik do analizy gendw i biatek A.D. Baxevanis, B.F. Ouellette PWN, 2005
2. Bioinformatyka i ewolucja molekularna P. G. Higgs, T. K. Attwood PWN, 2012
3. Genomy, T.A Brown, PWN, 2019

Dodatkowa

Wprowadzenie do bioinformatyki. A. Lesk, PWN 2019

Bioinformatics and Functional Genomics, 3rd Edition. J. Pevsner. Wiley,2015

Bioinformatics: Sequence and Genome Analysis 2nd Edition. D.W. Mount. CBS, 2005
PODSTAWY BIOINFORMATYKI, XIONG J., WYD UW, 2011

Genomic Perl, From Bioinformatics Basics to Working Code, R.A.Dwyer, Cambridge Press, 2003

kWb RE

Rozliczenie punktow ECTS

Srednia liczba godzin* przeznaczonych

Forma aktywnosci studenta . " .
na zrealizowane aktywnosci

Wyktad 15
Cwiczenia laboratoryjne 30
Przygotowanie raportu 5

Obecnos¢ na zajeciach, zaliczenie kolokwium praktycznego (min. 51%), oddanie raportéw z
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Przygotowanie do zaliczenia/egzaminu

Samodzielna nauka dotyczaca tresci poruszanych
na zajeciach

taczny nakiad pracy studenta

Liczba punktéw ECTS

* godzina (lekcyjna) oznacza 45 minut

15

10

Liczba godzin
75

ECTS
3
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Kierunkowe efekty uczenia sie

Kod Tresé

Absolwent jest gotow do wykorzystania wiedzy i umiejetnosci, krytycznie je oceniajac, do rozwigzywaniu

B_K1_K01 probleméw poznawczych i praktycznych z zakresu biologii

Absolwent jest gotéw do myslenia i dziatania w sposéb przedsiebiorczy uwzgledniajacy interes publiczny i

B_K1_K04 . o X )
- = zachowanie waloréw srodowiska przyrodniczego
Absolwent potrafi przeprowadzi¢, pod kierunkiem opiekuna naukowego, proste eksperymenty biologiczne
B K1 U01 . o .
- - stosujac podstawowe techniki i narzedzia badawcze
B K1 U02 Absolwent potrafi wykorzysta¢ podstawowe metody badanh stosowanych w analizie zjawisk i proceséw

zachodzacych w Srodowisku przyrodniczym
B K1 _U04 | Absolwent potrafi analizowac uzyskane wyniki i wyciagad z nich wnioski

B K1 UO6 Absolwent potrafi wykorzystywa¢ dostepne Zrddta informacji z zakresu nauk przyrodniczych, w tym Zrédta
- - elektroniczne, w jezyku polskim i angielskim

B K1 UO7 Absolwent potrafi stosowaé podstawowe metody statystyczne oraz algorytmy i techniki informatyczne do
- opisu zjawisk i analizy danych

B K1 _U08 | Absolwent potrafi wykorzystac specjalistyczna terminologie w podejmowanych dyskursach ze specjalistami

Absolwent potrafi przygotowac opracowanie pisemne i graficzne wynikéw badan z zakresu dyscyplin

B_K1_U09 - . . DA
- - naukowych witasciwych dla biologii, oméwic je i przedyskutowac zuzyciem jezyka naukowego

Absolwent zna i rozumie wiedze z zakresu matematyki, fizyki i chemii niezbedng do zrozumienia praw

B_K1_Wo01 S o
- = przyrody i zjawisk w niej zachodzacych

B K1 W02 Absolwent zna i rozumie powigzania pomiedzy wybranymi dyscyplinami w ramach obszaréw nauk
- - przyrodniczych

Absolwent zna i rozumie wybrane zagadnienia z zakresu technik biotechnologii wykorzystywanych w

B_K1 W03 . : ! .
- - badaniach przyrodniczych i srodowiskowych

Absolwent zna i rozumie zwigzki pomiedzy osiggnieciami nauk przyrodniczych a mozliwosciami ich

B K1 W04 | wykorzystania w zyciu spoteczno-gospodarczym z uwzglednieniem zréwnowazonego uzytkowania

réznorodnosci biologicznej

Absolwent zna i rozumie znaczenie metod matematycznych, statystycznych i informatycznych w opisywaniu i

B_K1_W06 interpretowaniu zjawisk i proceséw przyrodniczych

5/5



