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Prowadzacy zajecia:

Zatozenia, cele i opis zajec:

Zakres wyktadow:
1. Zasady wspodtczesnej taksonomii. Pojecie gatunku i genogatunku w taksonomii bakterii. Mikroorganizmy w
taksonomicznej bazie danych.
2.  Pobieranie préb srodowiskowych oraz izolacja czystych kultur mikroorganizméw. Metody prowadzenia kolekcji
szczepow. Mikroorganizmy hodowalne i niehodowalne
3.  Metody identyfikacji mikroorganizméw oparte na analizie profili biochemicznych w tym mikrouktady
wielotestowe, szybkie testy diagnostyczne stosowane dla oceny wybranych prébek srodowiskowych. Szczepy
odniesienia, sposéb postepowania oraz ich znaczenie w jakosci uzyskiwanych wynikéw diagnostycznych. Metody
serologiczne w nowoczesnej diagnostyce. Testy biologiczne w badaniach patogendw roslin.
4.  Aktualne problemy diagnostyki mikrobiologicznej zwigzane ze stosowaniem technik biologii molekularnej. Metody
analizy segmentéw DNA cz.l —technikifingerprinting (m.in. ARDRA, RAPD, AFLP,); Metody analizy segmentow DNA
cz.ll — sondy genetyczne; Metody analizy segmentéw DNA cz.Ill — mikrobiomika; Analiza DNA genomowego w
diagnostyce mikrobiologicznej (m.in. DGGE, metagenomika).
Temat ¢wiczen: Zastosowanie réinych metod w Identyfikacji tlenowych i wzglednie beztlenowych bakterii
wytwarzajacych spory, wyizolowanych z roslin oraz gleby.
1. Identyfikacja tlenowych i wzglednie beztlenowych bakterii przetrwalnikujagcych w oparciu o profilowanie
fizjologiczne oraz testy morfologiczne
2. lzolacja DNA badanych izolatéw bakterii.
3.  Identyfikacja badanych izolatéw bakterii do grup gatunkéw i gatunkéw na podstawie analizy restrykcyjnej
amplifikowanego rDNA (ARDRA- Amplified Ribosomal DNA Restriction Analysis)
4. Rdinicowanie badanych izolatéw bakterii z wykorzystaniem techniki AFLP (Amplified Fragment Length
Polymorphism).
5.  Rdznicowanie genomdéw badanych izolatow bakterii. przez poréwnanie profili restrykcyjnych ich genomowego
DNA —technika RAPD-PCR.

Formy dydaktyczne, liczba godzin:

a)  Wyktady; liczba godzin 30;
b)  Cwiczenia; liczba godzin 30.

Metody dydaktyczne:

Woyktad - prezentacje multimedialne, konsultacje
Cwiczenia — Eksperymenty samodzielne oraz w zespotach dwuosobowych analiza i interpretacja wynikéw, dyskusje.
Cwiczenia i wyktady moga by¢ prowadzone z wykorzystaniem platform do nauczania zdalnego.

Wymagania formalne
i zatozenia wstepne:

Student przystepujac do przedmiotu powinien zna¢ podstawowe pojecia z Mikrobiologii, biologii molekularnej i genetyki
bakterii.
Mikrobiologia ogdlna, Biochemia, Biologia molekularna,

Odniesienie Sita dla ef
Efekty uczenia sie: tres¢ efektu przypisanego do zajec: do efektu. Kier* '
kierunkowego
Posiada pogtebiong wiedze o klasycznych i obecnie stosowanych, nowoczesnych metodach w
diagnostyce mikrobiologicznej, Student wie jak pobiera¢ i przechowywaé prébki materiatu
W1 mikrobiologicznego do celéw diagnostycznych, zna zasady doboru i projektowania starteréw | K_W01 2
wykorzystywanych w podstawowych metodach diagnostycznych z wykorzystaniem techniki
] PCR
_Wled;a: Posiada pogtebiong wiedze na temat wad i zalet stosowanych obecnie metod diagnostyki
(absolwent zna i rozumie) mikrobiologicznej, rozumie zasady wyboru metod typowania w zakresie genomu
W2 ) : ) L o ) K_W02 2
podstawowego i pangenomu, posiada wiedze na temat réznic w podejsciach diagnostycznych
do mikroorganizmoéw hodowlanych i niehodowlanych
W3 | Zna lub potrafi znalez¢é bazy danych diagnostycznych oraz konkretne dane w tych bazach K_Wo04 2
Ul Potrafi wykorzystywac¢ zaawansowane techniki i narzedzia badawcze stosowane podczas | K_U01 2
Umiejetnosci: badan diagnostycznych. K_U05 2
(absolwent potrafi) Umie okresli¢ przynaleznos¢ taksonomiczng wybranej bakterii na podstawie wynikéw K U02 )
U2 klasycznych i molekularnych testéw diagnostycznych korzystajac z literatury naukowej i baz K_U04 )
danych taksonomicznych. -




U3 Umie okresli¢ przynaleznos$¢ taksonomiczng izolatu bakterii na podstawie analizy sekwencji | K_U06 2
DNA in silico z wykorzystaniem baz danych taksonomicznych. K_uo7 2
Potrafi dokonaé wyboru metod diagnostycznych zaleznie od celu badan oraz rodzaju | K_U08 2

U4 )
badanego materiatu. K_U09 2
Jest gotowy do identyfikowania mikroorganizmoéw z zastosowaniem najnowszych technik K Kol )

Kompetencje: K1 diagnostycznych oraz do pracy zespotowej, w ktérej potrafi przyjmowac rézne role, w tym role K K02 )
(absolwent jest gotéw do) wiodac

Jest gotowy do statego aktualizowania wiedze na temat nowych metod diagnostycznych

K2 - - ; ) K_K03 2
wykorzystywanych w badaniach mikrobiologicznych

Aktualne problemy diagnostyki mikrobiologicznej zwigzane ze stosowaniem technikami biologii molekularnej. Metody analizy
Tresci programowe zapewniajace segmentéw DNA cz. | — techniki fingerprinting (m.in. ARDRA, RAPD, AFLP, ERIC, MultiplexPCR); Metody analizy segmentow
uzyskanie efektow uczenia sie: DNA cz. Il — sondy genetyczne; Metody analizy segmentéw DNA cz. Ill — mikrobiomika; Analiza DNA genomowego w
diagnostyce mikrobiologicznej (m.in. DGGE, metagenomika).

Sposéb weryfikacji efektéw uczenia

sie: Zaliczenie na ocene. Raporty pisemne i praca koricowa.

Szczegoty dotyczace sposobow
weryfikacji i form dokumentaciji
osiggnietych efektéw uczenia sie:

Elementy i wagi majace wptyw Egzamin z materiatu wyktadowego: 70 %
na ocene koricowg: Raporty sporzadzane podczas ¢wiczen: 30 %

Wyktady w salach wyktadowych WRiB lub na platformie do nauczania zdalnego, ¢wiczenia w laboratoriach Katedry Biochemii

Miejsce realizacji zajec: S . " . .
! lzajg i Mikrobiologii lub na platformie do nauczania zdalnego.

Literatura podstawowa i uzupetniajaca:
Literatura podstawowa:
1.Diagnostyka bakteriologiczna, (redaktor naukowy — Eligia Szewczyk), PWN, Warszawa, 2013 (wydanie 2018)
2.Diagnostyka molekularna w mikrobiologii, Krawczyk B., Kur J., Wydawnictwo Politechniki Gdanskiej, Gdarisk, 2008
Literatura uzupetniajaca:
1. Biologia molekularna w medycynie. Elementy genetyki klinicznej (redaktor naukowy - Jerzy Bal), PWN, Warszawa, 2006
2. Krawczyk B. (2007) Diagnostyka molekularna w zakazeniach szpitalnych. Postepy Mikrobiologii, 46: 367-378

UWAGI
inne godziny kontaktowe nie ujete w pensum (konsultacje, egzaminy), liczba godzin: 10
godziny pracy wtasnej studenta (sporzadzenie raportéw, przygotowanie pracy koricowej i przygotowywanie sie do egzaminu), liczba godzin: 20

*) 3 — zaawansowany i szczegétowy, 2 — znaczacy, 1 — podstawowy.

Wskazniki ilosciowe charakteryzujagce modut/przedmiot:

Szacunkowa sumaryczna liczba godzin pracy studenta (kontaktowych i pracy wtasnej) niezbedna dla osiggniecia

zaktadanych dla zaje¢ efektow uczenia sie - na tej podstawie nalezy wypetnié pole ECTS: 130k
taczna liczba punktéw ECTS, ktéra student uzyskuje na zajeciach wymagajacych bezposredniego udziatu nauczycieli

akademickich lub innych oséb prowadzacych zajecia: 25 ECTS




