Metody biostatystyczne w zarzgdzaniu zasobami
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Koordynator zajec:

dr hab. Hanna Bolibok-Bragoszewska

Prowadzacy zajecia:

dr hab. Hanna Bolibok-Bragoszewska, pracownicy i doktoranci katedry

Zatozenia, cele i opis zajec:

1. zapoznanie studenta z wysokoprzepustowymi metodami analiz DNA i metodami biostatystycznymi przydatnymi w
zarzadzaniu zasobami bankéw genéw wspieranym genotypowaniem DNA

2. przygotowanie absolwenta do samodzielnej pracy w zakresie szeroko rozumianej ochrony zasobéw genowych i ekologii
molekularnej

Tematyka wyktadéw: Co to sa, czym sie zajmuja i czemu stuzg banki genéw; Podstawowe problemy i wyzwania w tworzeniu
i zarzadzaniu kolekcjami ex situ; Metody charakterystyki zasobdéw bankdw gendw; Najwazniejsze metody
wysokoprzepustowych analiz polimofizmu DNA, Sekwencjonowanie amplikonéw w charaktrstyce zmiennosci gentycznej
Koncepcja kolekcji rdzeniowej;

Tematyka ¢wiczen:

Podstawowe metody analizy biostatystycznej danych charakteryzujacych kolekcje genowe (wynikéw genotypowania);
Podstawowe statystyki stosowane w opisie struktury populacji, Bioinformatyczna analiza struktury populacji, Konstrukcja
kolekcji rdzeniowej, Analiza przypadku — omdwienie i interpretacja opublikowanych wynikéw analiz biostatystycznych
zasobow genowych wybranych gatunkéw roslin uprawnych.

Formy dydaktyczne, liczba godzin:

a) Wyktady; liczba godzin 15;
b) Cwiczenia laboratoryjne; liczba godzin 15;

Metody dydaktyczne:

Wyktad, dyskusja, komputerowa analiza bioinformatyczna, konsultacje, mozliwos¢ wykorzystywania ksztatcenia na
odlegtos¢ w przypadkach koniecznych

Wymagania formalne
i zatozenia wstepne:

Genetyka, Inzynieria genetyczna

Student posiada wiedze i podstawowe umiejetnosci z zakresu genetyki ogdlnej i molekularnej i podstaw inzynierii
genetycznej, w szczegdlnosci, najwazniejszych technik molekularnych wykrywania polimorfizmu DNA i podstawowych
narzedzi bioinformatycznych.

Odniesienie Sita dla ef.
Efekty uczenia sie: tresé efektu przypisanego do zajec: do efektu. Kier*
kierunkowego
K_WO05 3
. , K_W08 3
W1 | zna metody i procedury stosowane charakterystyce zasobow genowych K Wo1 5
Wiedza: K_wo7 2
(absolwent zna i rozumie) K_WO05 3
W2 posiada wiedze na temat status quo wspomaganego markerami DNA zarzadzania K_Wos 3
zasobami genowymi na $wiecie K_wo1 2
K_WO07 2
Ul potrafi zastosowac i wfasciwie oceni¢ skutecznos¢ metod biostatystycznych K Uo4 3
o o analizy danych uzyskanych w charakteryzowaniu zasobdéw kolekcji bankéw genéw -
(tjb':'lajiir:gfsfzi) U2 posiada  umiejetno$¢  postugiwania sie  programami  komputerowymi K U4 3
przeznaczonymi do analizy struktury populacji i konstrukcji kolekcji rdzeniowe;j -
U3 potrafi rozwija¢c i stosowa¢ w praktyce swoje umiejetnosci z zakresu K Uo4 3
charakteryzowania zasobéw genowych metodami biostatystycznymi -
Kompeter}cje: Jest gotowy rozwija¢ w praktyce umiejetnosci z zakresu charakteryzowania K_K02 1
(absolwent jest gotéw do) K1 , L. .
zasobdw genowych metodami biostatystycznymi K_K01 1

Tresci programowe zapewniajgce
uzyskanie efektéw uczenia sie:

Przedstawienie podstawowych metod i procedur stosowanych w zarzadzaniu zasobami genowymi oraz technik analiz DNA




Sposob weryfikacji efektow uczenia
sie:

wyktady — dla efektu W1 i W2 - egzamin pisemny

¢wiczenia — dla efektu U1, U2 i U3 zaliczenie pisemne,

dla efektéw U2 i K1 dodatkowo zaliczenie praktyczne.

mozliwos$¢ wykorzystywania ksztatcenia na odlegto$¢ w przypadkach koniecznych

Szczegoty dotyczace sposobow
weryfikacji i form dokumentacji
osiggnietych efektéw uczenia sie:

Wyktady - tres¢ pytan egzaminacyjnych z ocena, imienne karty oceny
Cwiczenia - tre$¢ pytan zaliczeniowych z oceng, pliki wsadowe i wynikowe przygotowane przez studenta podczas zaliczenia
praktycznego. Mozliwos¢ wykorzystywania ksztatcenia na odlegtos¢ w przypadkach koniecznych

Elementy i wagi majgce wptyw
na ocene koricowa:

Na ocene efektéw ksztatcenia sktadajg sie: 1- ocena z zaliczenia z wyktadéw (forma pisemna, pytania o charakterze
testowym), 2- ocena z testu teoretycznego z ¢wiczen, 3 - ocena z zaliczenia praktycznego z ¢wiczen ,4- ocena aktywnosci
studenta w czasie zaje¢ laboratoryjnych.Waga kazdego z elementéw: 1 —45 %, 2 — 22,5 %, 3- 22,5 %, 4 — 10%. Warunkiem
zaliczenia przedmiotu jest uzyskanie z elementéw 1, 2 i 3 minimum 51 %. Ocena ostateczna wyliczana jest jako suma
punktéw uzyskanych dla kazdego elementu (z uwzglednieniem ich wagi). Warunkiem zaliczenia przedmioty jest uzyskanie
minimum 50 % punktéw uwzgledniajacych wszystkie elementy.

Miejsce realizacji zajec:

Sala seminaryjna i laboratoria dydaktyczne katedry

Literatura podstawowa i uzupetniajaca:

1. Biotechnologia roslin, red. S.Malepszy, wyd. PWN 2009

2. Ekologia molekularna, Joanna R. Freeland, Wydawnictwo Naukowe PWN 2008
3. Artykuty naukowe i strony internetowe wskazane przez prowadzacych

UWAGI

Sprawdziany oceniane sg wg skali 50% wiedzy = ocena dostateczna (3,) 61% (3,5), 71% (4,0), 81% (4,5), 91% (5,0)

*) 3 — zaawansowany i szczegotowy, 2 — znaczacy, 1 — podstawowy.

Wskazniki ilosciowe charakteryzujgce modut/przedmiot:

Szacunkowa sumaryczna liczba godzin pracy studenta (kontaktowych i pracy wtasnej) niezbedna dla osiggniecia

zaktadanych dla zaje¢ efektow uczenia sie - na tej podstawie nalezy wypetni¢ pole ECTS: S0h
taczna liczba punktéw ECTS, ktdra student uzyskuje na zajeciach wymagajacych bezposredniego udziatu nauczycieli

akademickich lub innych oséb prowadzacych zajecia: L2 ECTS







