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Zatozenia, cele i opis zajeé:

Wyktady majg na celu przedstawienie inzynierii genetycznej jako niezwykle dynamicznie rozwijajgcej sie nauki
inzynieryjnej, umozliwiajgcej badanie fundamentéw zycia i manipulacje nimi, a nie tylko zbioru metod do badan
molekularnych, jak czgsto postrzegana jest inzynieria genetyczna. Dlatego podawane s3 informacje dobrze juz
ugruntowane oraz osiggniecia najnowsze.

Celem ¢wiczen z inzynierii genetycznej jest dostarczenie studentom praktycznej wiedzy z zakresu mozliwosci
manipulacji genetycznych zgodnie z najnowszym stanem wiedzy w tej dziedzinie. Tematy ¢wiczen sg dobrane
tak, aby obejmowaty logiczny cigg tematyczny i eksperymentalny od sklonowania genu z organizmu zrédtowego
do otrzymania organizmu transgenicznego. Uczestnicy ¢wiczen majg szanse zdoby¢ umiejetnosci laboratoryjne
oraz catosciowe spojrzenie na zagadnienia inzynierii genetycznej, ze szczegdlnym uwzglednieniem ich
wykorzystania w biotechnologii roslin. Studenci ucza sie réwniez prezentacji zagadnien/wynikéw w postaci
plakatéow naukowych.

Wyktady: Podstawy generowania zmiennosci przy pomocy metod opartych na procesach ewolucji ligandéw,
Wprowadzenie do terapii genowej, technologie CRISP-Casp

Cwiczenia: lzolacja mRNA i odwrotna transkrypcja, ocena ekspresji za pomocg gPCR; Metody hybrydyzacyjne w
inzynierii genetycznej; Wytwarzanie zrekombinowanych biatek, Ocena transgenicznych roslin. GUS i GFP.
Projekt

Formy dydaktyczne, liczba godzin:

@) wyklady......oooi s e
b) ¢wiczenia laboratoryjne ...........cc.. oo

liczba godzin  15..
liczba godzin 45..

Metody dydaktyczne:

Zajecia laboratoryjne, audytoryjne; prezentacje.

Woykiady — folie do rzutnika.,prezentacje komputerowe

Cwiczenia — sprzet i odczynniki potrzebne do wykonania prezentacji lub éwiczen przez grupy studentéw,
prezentacje komputerowe do czesci audytoryjnej, mozliwosci wykorzystywania ksztatcenia na odlegtos¢ w
przypadkach koniecznych

Wymagania formalne
i zatozenia wstepne:

wskazana jest wiedza z zakresu biochemii genetyki (szczegolnie molekularne;j),

Efekty uczenia sie:

Odniesienie
do efektu.
kierunkowego

Sita dla ef.

tres¢ efektu przypisanego do zajec: Kier*

Wiedza:

(absolwent zna i rozumie)

w1

K_Wo1
K_W02
K_WO5

rozumie analize materiatu genetycznego i manipulacji nim

W2

K_Wo1

ma kompetencje z zakresu molekularnych prac badawczych i diagnostyki molekularnej K W07

Umiejetnosci:
(absolwent potrafi) Ul

K_uo1
K_U02
K_U10
K_U13

umie pracowac z materiatem genetycznym i potrafi transformowac rosliny

U2

K_U12

umie wyszukiwac informacje z réznych zrédet i twdrczo wykorzystac K U13

u3

K_U16
K_U17
K_U18
K_U21

potrafi przygotowacé plakat naukowy z zakresu inzynierii genetycznej

Kompetencje:
(absolwent jest gotéw do) K1

K_Ko1

rozumie spoteczne znaczenie manipulacji genetycznych K KO3

w w NN NNWWWWNWN W Www

Tresci programowe zapewniajace
uzyskanie efektéw uczenia sie:

Przedstawienie inzynierii genetycznej jako niezwykle dynamicznie rozwijajacej sie nauki inzynieryjnej, umozliwiajacej
badanie fundamentéw Zzycia i manipulacje nimi. Zagadnienia takie jak: Podstawy generowania zmiennosci przy pomocy
metod opartych na procesach ewolucji ligandéw, Wprowadzenie do terapii genowej, technologie CRISP-Casp.




Sposob weryfikacji efektow uczenia
sie:

kolokwia na ¢wiczeniach,
pisemny projekt zaliczeniowy,
egzamin,

Szczegoty dotyczace sposobow
weryfikacji i form dokumentacji
osiagnietych efektéw uczenia sie:

okresowe prace pisemne; imienne karty oceny; tre$¢ pytan egzaminacyjnych z oceng, mozliwosci

wykorzystywania ksztatcenia na odlegto$¢ w przypadkach koniecznych

Elementy i wagi majgce wptyw
na ocene koricowa:

Na ocene efektéw ksztatcenia sktada sie: 1 - ocena ze sprawdzianéw z przerobionego materiatu (4 kolokwia
czgstkowych) (40%), 2 - ocena z testu wyktadowego (40%), 3 — projekt zaliczeniowy (20%). Warunkiem
zaliczenia przedmiotu jest uzyskanie z kazdego elementu z osobna 1, 2, 3 min. 51%. Ocena koncowa jest

wyliczana jako suma punktéw uzyskanych dla kazdego elementu (z uwzglednieniem ich wagi).

Miejsce realizacji zajec:

MS Teams, sala wykladowa, laboratorium

Literatura podstawowa i uzupetniajgca:
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2001.

. Genetyka molekularna - praca zbiorowa pod redakcjg P. Weglenskiego. 1996
Principles of gene manipulation, an introduction to genetic engineering - R.W. Old, S.B. Primrose, 1994..
. Transformowanie i regeneracja roslin - poradnik laboratoryjny pod redakcjg Andrzeja B. Legockiego. Instytut Chemii Bioorganicznej Poznan,

Podstawy inzynierii genetycznej - skrypt pod redakcjg Jézefa Kura. Politechnika Gdanska, 1994.

Biochemia. L.Stryer. 1997 PWN.

Biotechnologia Roslin — pod redakcjg Stefana Malepszego, PWN 2001.

Zasady analizy genomu. Przewodnik do mapowania i sekwencjonowania organizméw. S.B. Primrose, WNT 1999.
Genom cztowieka, najwieksze wyzwanie wspotczesnej genetyki i medycyny molekularnej — pod redakcjg Wtodzimierza Krzyzosiaka. PWN

9.  Microarray analysis — M Schena. John Willey & Sons. 2003.

UWAGI Do wyliczenia oceny koncowej stosowana jest nastepujgca skala: 100-91% pkt - 5,0; 90-81% pkt - 4,5, 80-71% pkt - 4,0; 70-61% pkt -

3,5; 60-51% pkt- 3,0

*) 3 — zaawansowany i szczegotowy, 2 — znaczacy, 1 — podstawowy.

Wskazniki ilosciowe charakteryzujgce modut/przedmiot:

Szacunkowa sumaryczna liczba godzin pracy studenta (kontaktowych i pracy wtasnej) niezbedna dla osiggniecia

zaktadanych dla zaje¢ efektow uczenia sie - na tej podstawie nalezy wypetni¢ pole ECTS: soh
taczna liczba punktéw ECTS, ktdra student uzyskuje na zajeciach wymagajgcych bezposredniego udziatu nauczycieli

akademickich lub innych oséb prowadzacych zajecia: 2AECTS







