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Zatozenia, cele i opis zajec:

Celem przedmiotu jest zapoznanie studenta z ogélnymi informacjami dotyczacymi budowy biatek, znaczenia proteomu w
metabolizmie komdrek i organizmdw oraz zastosowan praktycznych w diagnostyce rolniczej i medycznej. Celem ¢wiczen
jest zapoznanie z niektérymi metodami i technikami stosowanymi w proteomice na poziomie in vitro oraz in silico.

Wyktady:

Przypomnienie wiadomosci na temat sktadu i budowy biatek, rézne struktury biatkowe. Co to s domeny biatkowe i
przyktady funkcji biatek. W jaki sposéb wykrywa sie biatka, jak sie ocenia ich stezenie i udziat w interakcjach biatko — biatko.
Co to jest spektrometria mass i jakie jest jej zastosowanie w proteomice zaréwno jakosciowej jak i ilosciowej. Jaka jest
funkcja potranslacyjnych modyfikacji biatek i w jaki sposéb mozna takie modyfikacje wykry¢.

Cwiczenia:

Rozdziat biatek na zelu poliakrylamidowym i ich (barwienie), wykrywanie interakcji biatek metoda Y2H. Analiza sekwencji
biatek w kierunku wykrywania ich domen. Bioinformatyczna jakosciowa i ilosciowa analiza wynikéw wykrywania biatek z
zastosowaniem spektrometrii mass.

Formy dydaktyczne, liczba godzin:

a) Wyktad; liczba godzin 15;
b) Cwiczenia laboratoryjne; liczba godzin 15;

Metody dydaktyczne:

Wyktad, dyskusja, ¢wiczenia, konsultacje.
Mozliwosci wykorzystywania ksztatcenia na odlegtosé w przypadkach koniecznych (czytaj np. pandemia)

Wymagania formalne
i zatozenia wstepne:

Elementy biologii molekularnej, chemia organiczna

Odniesienie Sita dla ef
Efekty uczenia sie: tresé efektu przypisanego do zajec: do efektu. Kier* '
kierunkowego
. . - . K_W 07 3
Wi Absolwent zna i rozumie cechy réznych struktur budowy biatek, podstawowe ypel 3
Wiedza: rodzaje modyfikacji potranslacyjnych K_W 04 2
(absolwent zna i rozumie) K_W 07 3
W2 | Absolwent zna i rozumie pojecie proteomu, zasady interakcji miedzy biatkami. K_W 05 3
K_W 04 2
U1 Absolwent potrafi wykona¢ rozdziat biatek za pomocg PAGE, bada¢ interakcje E—E gé 3
Umiejetnosci: pomiedzy biatkami za pomoca drozdzowego systemu dwuhybrydowego - 3
(absolwent potrafi) K U0l 3
U2 Absolwent potrafi wykona¢ samodzielng analize wynikdw jakosciowych i K U 06 3
ilosciowych analizy proteomu z zastosowaniem metod spektrometrii mass. K U17 5
Kompeter/]cje: Absolwent jest gotow do samodzielnego przeprowadzania eksperymentéw
(absolwent jest gotéw do) K1 R . . . L oL K_KO01 2
proteomicznych i samodzielnej analizy ich wynikdw.

Tresci programowe zapewniajgce
uzyskanie efektéw uczenia sie:

Informacje a temat budowy i funkcji biatek, mozliwych modyfikacji potranslacyjnych, interakcji pomiedzy biatkami oraz
znajomos¢ technik wykorzystywanych w proteomice.

Sposob weryfikacji efektow uczenia
sie:

Egzamin z wyktadéw i kolokwium z éwiczen
Mozliwosci wykorzystywania ksztatcenia na odlegtosé w przypadkach koniecznych (czytaj np. pandemia)

Szczegoty dotyczace sposobow
weryfikacji i form dokumentacji
osiagnietych efektéw uczenia sie:

Pisemny egzamin koricowy i pisemne kolokwium
Mozliwosci wykorzystywania ksztatcenia na odlegtosé w przypadkach koniecznych (czytaj np. pandemia)




Elementy i wagi majgce wptyw

. 50% egzamin i 50% ¢wiczenia
na ocene koricowa:

Miejsce realizacji zajec: Katedra Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roslin

Literatura podstawowa i uzupetniajaca:

1. Proteomika i metabolomika Redakcja: Agnieszka Kraj, Anna Drabik, Jerzy Silberring, Wydawnictwo Uniwersytetu Warszawskiego
2. Introduction to Proteomics: Principles and Applications, Nawin C. Mishra, Glinter Blobel, Wiley

3. Principles of Proteomics, Richard Twyman, Garland Science

4, Mass Spectrometry for the Novice, John Greaves and John Roboz, CRC Press

UWAGI

*) 3 — zaawansowany i szczegotowy, 2 — znaczacy, 1 — podstawowy.

Wskazniki ilosciowe charakteryzujgce modut/przedmiot:

Szacunkowa sumaryczna liczba godzin pracy studenta (kontaktowych i pracy wtasnej) niezbedna dla osiggniecia

zaktadanych dla zaje¢ efektow uczenia sie - na tej podstawie nalezy wypetni¢ pole ECTS: 60k
taczna liczba punktéw ECTS, ktdrg student uzyskuje na zajeciach wymagajgcych bezposredniego udziatu nauczycieli

akademickich lub innych oséb prowadzgcych zajecia: 12




